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• DeltaAccess / DD seit 1995 

• Die erste Komponente der DWB

(seit 1999)

• Modul zur Beschreibung von

von Eigenschaften von Organismen,

sowie jeglichen Objekten und 

Elementen der Diversitätsforschung

DiversityDescriptions als Modul der DWB

Verallgemeinerte Informations-
struktur zur Anpassung an 
nicht-standardisierbare
Forschungsdaten

Informationsstruktur zur Verwaltung
georeferenzierter Beobachtungs-, Mess-
und Sammlungsdaten
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DiversityDescriptions DD

• Vorgänger-Version: v. 2.2  (MS Access); Entwickler Dr. G. Hagedorn

• Neue Version v. 3.0 (C# im .Net Framework; SQL Server) ab 2012

• Letztes Release ���� Oktober 2015

Beschreibung von Eigenschaften (descriptors, properties, characters)

• von Organismen, Forschungsobjekten, -ereignissen (item, element, entity)

• Trait-Daten (funktionelle Merkmale)

• Nukleinsäure- und Aminosäuresequenzen

• Ökosysteme, pflanzensoziologische Einheiten usw. 

• (Sozioökonomische) Interviewdaten

• Messreihen (measurement event series)

Datenmanagement
von deskriptiven Daten und Messdaten
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DiversityDescriptions DD

• Die Beschreibungen haben eine Triple-Struktur: item (element, entity) –
descriptor (character, trait, variable, attribute, property, factor) – state/value

• Ein Zustand / Wert (state/ value) kann grundsätzlich einen der 4 Datentypen 
repräsentieren: Kategorie, quantitativer Wert, Molekulare Sequenz und
Texteintrag. 

• Die Eigenschaften/ Deskriptoren betreffen alle Typen von Parametern und 
Merkmalen, z. B. von Organismen wie auch anderen Untersuchungsobjekten, 
z. B. die Messwerte der Biomasse von funktionellen Gruppen mit Bezug zum 
Standort, die Frage in einem Fragebogen oder die Basenfolge in einer 
molekularen Sequenz

• Die Merkmalsstruktur ist frei definierbar 

Datenmanagement
von deskriptiven Daten und Messdaten
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Datenmanagement
Matrixdaten � Daten in Triple-Struktur
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Daten in Triple-Struktur � DD Konzept

Description

Descriptor Status Data

Categorical Descriptor

Text Descriptor Data Quantitative Descriptor

Text Descriptor

Categorical Summary Data

Descriptor Tree

Quantitative Summary Data
Categorical State

Project

TerminologyDescriptive Data

Values / States Descriptors / CharactersDescriptions / Items

Description Scope

Links to other

Diversity Workbench

modules

Sequence Descriptor

Molecular Sequence Data



Staatliche Naturwissenschaftliche Sammlungen Bayerns • Zentrum für IT-Entwicklungen

DiversityDescriptions − Datenbeispiel Zikaden

Morphologische Merkmale
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DiversityDescriptions − Datenbeispiel Ektomykorrhizen

DEEMY
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DiversityDescriptions − Datenbeispiel Bakterienkulturen

Nukleinsäure- und Aminosäuresequenzen

>AB000263 |acc=AB000263|descr=Homo sapiens mRNA for prepro cortistatin like peptide, complete cds.|len=368
ACAAGATGCCATTGTCCCCCGGCCTCCTGCTGCTGCTGCTCTCCGGGGCCACGGCCACCGCTGCCCTGCC
CCTGGAGGGTGGCCCCACCGGCCGAGACAGCGAGCATATGCAGGAAGCGGCAGGAATAAGGAAAAGCAGC
CTCCTGACTTTCCTCGCTTGGTGGTTTGAGTGGACCTCCCAGGCCAGTGCCGGGCCCCTCATAGGAGAGG
AAGCTCGGGAGGTGGCCAGGCGGCAGGAAGGCGCACCCCCCCAGCAATCCGCGCGCCGGGACAGAATGCC
CTGCAGGAACTTCTTCTGGAAGACCTTCTCCTCCTGCAAATAAAACCTCACCCATGAATGCTCACGCAAG
TTTAATTACAGACCTGAA

– Import und Export im 
FASTA Format
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DD − Datenbeispiel Messungen Biomasse, Krautschicht 
nach funktionellen Pflanzengruppen

Biomass herb layer
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DiversityDescriptions − Datenbeispiel Interview

(Sozioökonomische) Interviewdaten
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Standards und SDD

– ABCD

– EML

– SDD

– http://gfbio.biowikifarm.net/wiki/Data_exchange_standards,_protocols_and_formats_relevant_for_the_collection_data_d

omain_within_the_GFBio_network

Mehr als 30 Standards und Formate zum Datenaustausch 

mit Relevanz für objekt (oder „item“) -bezogene 

Biodiversitätsdaten
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SDD xml zum Datenaustausch

– SDD Meta-Standard

– SDD xml archives für 
GFBio

– Ausblick: Die 
Merkmalsbäume von 
DD-Projekten können 
als Ontologien
exportiert und in den 
GFBio Terminology
Server übernommen 
bzw. als Parameter 
in PANGAEA 
integriert werden.
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DiversityDescriptions − Datenbeispiel LIAS

Phänotypische Daten: Webschnittstelle NaviKey: www.navikey.net
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• Software-Demonstration:  Anton Link

DiversityDescriptions V. 3


