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• DeltaAccess / DD seit 1995 

• seit 1999 eine Komponente der DWB

• Modul zur Beschreibung von

Eigenschaften von Organismen,

Beobachtungs-/ Mess-Ereignissen, 

„Untersuchungsobjekten“, „Items”

der Diversitätsforschung

DiversityDescriptions als Modul der DWB

Verallgemeinerte Informations-
struktur zur Anpassung an 
nicht-standardisierbare
Forschungsdaten

Informationsstruktur zur Verwaltung
georeferenzierter Beobachtungs-, Mess-
und Sammlungsdaten



Staatliche Naturwissenschaftliche Sammlungen Bayerns • Zentrum für IT-Entwicklungen

DiversityDescriptions DD

• Vorgänger-Version: v. 2.2  (MS Access); Entwickler Dr. G. Hagedorn

• Neue Version v. 3.0 (C# im .Net Framework; SQL Server) ab 2012

• Letztes Release ���� Januar 2014

Beschreibung von Eigenschaften (properties)

Organismen, Forschungsobjekte, -ereignisse (items, objects, units), 

Ökosysteme, pflanzensoziologische Einheiten usw. 

Nukleinsäure- und Aminosäuresequenzen

Messreihen

(Sozioökonomische) Interviewdaten

Datenmanagement
von deskriptiven Daten und Messdaten
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DiversityDescriptions DD

• Triple Store-Architektur: description (item) – descriptor (character) – value

• Deskriptoren betreffen alle Typen von Merkmalen und Eigenschaften 

• Generelle Unterscheidung von kategoriale (qualitativen) und quantitativen 
Merkmalen (‚Deskriptoren‘)

• Merkmalsstruktur ist frei definierbar 

Datenmanagement 
von deskriptiven Daten und Messdaten
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DiversityDescriptions − Datenbeispiel LIAS

Phänotypische Daten: Webschnittstelle NaviKey
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DiversityDescriptions − Datenbeispiel

Nukleinsäure- und Aminosäuresequenzen
e.g., FASTA format

>AB000263 |acc=AB000263|descr=Homo sapiens mRNA for prepro cortistatin like peptide, complete cds.|len=368
ACAAGATGCCATTGTCCCCCGGCCTCCTGCTGCTGCTGCTCTCCGGGGCCACGGCCACCGCTGCCCTGCC
CCTGGAGGGTGGCCCCACCGGCCGAGACAGCGAGCATATGCAGGAAGCGGCAGGAATAAGGAAAAGCAGC
CTCCTGACTTTCCTCGCTTGGTGGTTTGAGTGGACCTCCCAGGCCAGTGCCGGGCCCCTCATAGGAGAGG
AAGCTCGGGAGGTGGCCAGGCGGCAGGAAGGCGCACCCCCCCAGCAATCCGCGCGCCGGGACAGAATGCC
CTGCAGGAACTTCTTCTGGAAGACCTTCTCCTCCTGCAAATAAAACCTCACCCATGAATGCTCACGCAAG
TTTAATTACAGACCTGAA
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DiversityDescriptions − Datenbeispiel

(Sozioökonomische) Interviewdaten
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DELTA
und
SDD

• Datenaustauschformate

DiversityDescriptions − Import, Export
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• Software-Demonstration:  A. Link

DiversityDescriptions V. 3


