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Material-‐	  and	  Datenfluss	  innerhalb	  des	  	  
German	  Barcode	  of	  Life	  Projektes 

-‐	  DWB	  im	  BMBF-‐Verbundprojekt	  GBOL	  -‐	  
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Für die Öffentlichkeit: 
•  Schnelle und sichere Identifizierung von Arten 
•  Leichter Zugang zu Sequenz und Biodiversitäts Daten 
•  Aktuelle Verbreitungskarten von Arten in Deutschland 

Ziele,	  Erwartungen	  und	  Anforderungen	  

Für die GBOL-Experten: 
•  Welches GBOL-Institut nimmt mein Sammlungsmaterial? 
•  Wo kann ich Daten eingeben? 
•  Ich habe Bilder, wo kann ich diese hochladen? 
•  Was passiert mit meinen Daten? 
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GBOL-Institutionen: 
•  Verwaltung der Taxonomischen Experten 
•  Speichern der Feld- und Labordaten 
•  Monitoring des Sammelfortschritts 
•  Verbreitung und Veröffentlichung der Daten 

Anforderung an die Qualität: 
•  Alle Arten sind bestimmt 
•  Alle Sammelorte Georeferenziert 
•  Für jeden DNA Barcode: Verbindung zum Belegmaterial mit allen zugehörigen Daten 
•  Langzeitverfügbarkeit 

Ziele,	  Erwartungen	  und	  Anforderungen	  
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Datenfluss	  –	  ein	  Überblick	  
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Mitspieler 
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Das	  Webportal	  bolgermany.de 

Experten	  zusammenführen 
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Experten	  zusammenführen 
Das	  Webportal	  bolgermany.de 

• 	  Registrierung	  
• 	  Bestellung	  Material	  
• 	  Hochladen	  von	  

	  Feldinforma8onen	  
• 	  Eingabe	  von	  	  

	  Feldinforma8onen	  
• 	  Nutzerverwaltung	  
• 	  Übersicht	  Ak8vität/Fundorte	  
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Sammlungsdatenbank	  DiversityWorkbench 

Sammeldaten-‐Verwaltung 
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Sammeldaten-‐Verwaltung 
Sammlungsdatenbank	  DiversityWorkbench 

• 	  Feldinforma8onssystem	  
• 	  Speichern	  und	  Verwalten	  

	  aller	  Feld-‐,	  
	  Sammlungs-‐	  und	  
	  Laborergebnisse	  

• 	  Bereitstellung	  von	  
	  Taxonomischen	  Listen	  
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Bioinformatics Software Platform 
Geneious 

Labordaten-‐Verwaltung 
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Labordaten-‐Verwaltung 

Bioinformatics Software Platform 
Geneious 

•  Labor-‐Informa8ons-‐
Management-‐System	  
(LIMS)	  

•  Alle	  Daten	  über	  
•  DNA-‐Extrak8on	  
•  PCR	  
•  Rohsequenzen	  
•  DNA-‐Barcodes	  
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Mul8media-‐Verwaltung 

Morphological	  Descrip8on	  Database 
Morph⋅D⋅Base 
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Speicherung	  von	  Bildern 

Morphological	  Descrip8on	  Database 
Morph⋅D⋅Base 

• 	  Speicherung	  und	  Archivierung	  
• 	  Alle	  Arten	  von	  

	  Mul8media-‐Dateien	  
• 	  Für	  GBOL:	  

-  Bilder	  von	  
Sammlungsobjekten	  

-  Habitatansichten	  
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Arbeitsablauf	  und	  Datenfluss 
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• 	  GBOL-‐Experte	  bestellt	  
Material 

-  Art	  der	  Sammelröhrchen	  
-  Anzahl	  
-  Taxonomische	  Gruppe	  

 

Bestellung	  von	  Material	  
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Bestellung	  von	  Material	  

•  GBOL-System generiert 
Leereinträge in der 
Sammlungsdatenbank 

•  Herunterladen der 
GBOL-Sammeltabelle 
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•  Dateneingabe-‐Möglichkeiten	  
-  Sammelliste	  
-  Hochladen	  in	  die	  

Sammlungsdatenbank	  per	  
ImportWizard	  

-  DiversityWebEditor	  

•  Senden	  der	  Belege	  an	  den	  
zuständigen	  Taxonkoordinator	  in	  
einem	  der	  GBOL	  Ins8tute	  

•  (SMNG,	  SMNK,	  SMNS,	  ZFMK,	  ZSM,	  
etc.)	  

 

Dateneingabe 
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Dateneingabe 

DiversityWorkbench	  Import	  Wizard	  Ver.	  I	  +	  II 
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Dateneingabe 

DiversityWorkbench	  Import	  Wizard 

•  Import	  der	  Daten	  aus	  
Sammelliste	  

•  Stellen	  alle	  Feld-‐	  und	  
Taxondaten	  zur	  weiteren	  
Nutzung	  zur	  Verfügung	  
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Diversity	  Web	  Editor 

haps://dwb.snsb.info/DiversityWebEditor/ 
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Diversity	  Web	  Editor 

•  Entwickelt	  hier	  (W.	  Reichert)	  
•  Synchronisierung	  der	  Daten	  
zwischen	  dem	  GBOL	  Web	  Portal	  
und	  der	  Sammlungsdatenbank	  

•  Integriert	  in	  das	  GBOL	  Web	  
Portal,	  in	  Kürze	  freigeschaltet	  

Eingabe	  von	  Felddaten	  direkt	  über	  das	  Web	  Portal	  
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Erzeugung	  des	  DNA	  Barcodes 

Geneious	  –	  Labor	  Management	  System	  (LIMS) 
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Labor	  
•  DNA-‐Extrak8on	  
•  PCR	  
•  DNA-‐Sequenzierung	  	  

(BGI,	  Macrogen)	  
•  Rohsequenzen	  
•  DNA-‐Barcodes	  

Erzeugung	  des	  DNA	  Barcodes 

Geneious	  –	  Labor	  Management	  System	  (LIMS) 
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Verknüpfung	  von	  
Feld-‐,	  Taxon	  und	  Barcodes	  

•  Geneious	  (LIMS)	  ist	  mit	  der	  Sammlungsdatenbank	  (FIMS)	  
verknüpb:	  	  

•  LIMS	  liest	  FIMS-‐Daten	  
•  Generierung	  des	  Barcodes	  (im	  Labor)	  
•  LIMS	  übergibt	  Barcode	  an	  die	  Sammlungsdatenbank	  
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Datenfluss 
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Veröffentlichung	  auf	  Web	  Portal 

Fundstellen 
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Fundstellen	  
•  Suche	  nach	  Arten,	  

Fundorten,	  Sammler,	  ...	  
•  Sperrung	  sensibler	  Daten	  für	  

Öffentlichkeit	  
•  Taxon-‐Browser	  mit	  Ampel	  
•  Darstellung	  auf	  Karte	  
•  Herunterladen	  der	  

Ergebnisliste	  

Veröffentlichung	  auf	  Web	  Portal 



EindeuBge	  ID	  über	  den	  gesamten	  Arbeits-‐	  und	  Datenfluss 

Sammeltabelle 

Mul8media-‐Verwaltung	  Morph⋅D⋅Base 

DiversityWorkbench 

Laborverwaltung	  Geneious 

Datenverzahnung 



J. Dambach 

J. Dambach J. Struwe 

J. Dambach M. Scholler 

Vielen Dank! 

	   	   	  Dank	  an: 
Stefanie	  Pietsch	  (Koordina8on) 
Jonas	  Astrin	  (DNA-‐Barcodes) 

Björn	  Rulik	  (Taxon-‐Koordina8on) 
Karl-‐Heinz	  Klameth	  (Programmierung) 

Laura	  von	  der	  Mark	  (TA)	  
Jana	  Thormann	  (TA) 

Data	  in	  transit	  &	  TEDSob	  (Webportal)	  
SNSB	  IT	  Center	  München	  (Diversity	  Workbench) 


